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Appendix A update-July r 

Bases 1-1200 
Amino acids 1-400 



1 ATGTCCAATATAAATGTAATTAAATCTAATATTCAAGCAGGCTTGAATTCAACAAAGTCT 60 

IMSNrNVIKSNIQAGLNSTKS 20 

61 GGATTAAAAAATCTTTACTTGGCTATTCCCAAAGATTATGATCCGCAAAAAGGTGGGACT 120 

21 G L K N L Y L A I P K 0 Y 0 P Q K G G T 40 

121 TTAAATGATTTTATTAAAGCTGCTGATGAATTAGGTATTGCTCGTTTAGCAGAAGAGCCT 180 

4 1LN0FIKAADELGIARLAEEP 60 



60 



181 AATCACACTGAAACAGCAAAAAAATCTGTTGACACAGTAAATCAGTTTCTCTCTCTCACA 240 

61 N H T E T A K K S V D T V N Q F L S L T 80 s) 

241 CAAACTGGTATTGCTATTTCTGCAACAAAATTAGAAAAGTTCTTACAAAAACATTCTACC 300 

81QTGIAISATKLEKFLQKHST 100 

301 AATAAGTTAGCCAAAGGGTTAGACAGTGTAGAAAATATTGATCGTAAATTAGGTAAAGCA 360 

101NKLAKGLOSVENIORKLGKA 120 

361 AGTAATGTATTATCAACATTAAGCTCTTTTTTGGGCACTGCATTAGCGGGTATAGAACTT 420 

121 SNVLSTLSSFLGTALAGIEL 140 

421 GATTCTTTAATCAAAAAAGGTGATGCTGCACCTGATGCTTTGGCTAAAGCTAGTATTGAC 480 

1410SLIKKGOAAPOALAKASIO 160 

481 TTGATTAATGAGATAATTGGTAATCTATCTCAGAGTACTCAAACGATTGAAGCATTTTCT 540 

161 L I N E I I G N L S Q S T Q T I 6 A F S 180 

541 TCACAGTTAGCAAAGTTAGGTTCTACTATATCGCAGGCTAAAGGCTTCTCTAATATAGGA 600 

181 S Q L A K L G S T I S Q A K G F S N I G 200 

601 AACAAGTTGCAAAACTTAAATTTTTCTAAAACAAATCTTGGTTTGGAAATAATTACTGGT 660 

201 NKlQNLNFSKTNLGl EIITG 220 

661 TTGCTATCAGGCATTTCTGCAGGCTTTGCTTTAGCGGATAAAAATGCATCGACTGGCAAA 720 

Z21LLS GISAGFALADKNASTGK 240 

721 AAAGTTGCTGCAGGTTTTGAATTAAGCAATCAAGTTATTGGTAATGTAACAAXAGCAATT 780 

241KVAAGFEL SNQVIGNVTKAI 260 

781 TCTTCATATGTTTTAGCACAACGTGTTGCTGCTGGTCTATCAACTACTGGTGCTGTTGCT 840 

261SSYVLAQRVAAGLSTTGAVA 280 

841 GCTTTAATTACTTCATCGATTATGTTGGCAATTAGTCCTTTGGCATTTATGAATGCAGCA 900 

AI_ITSSlMLAISP|_A*FMNAA 300 

901 GATAAATTCAATCATGCTAATGCTCTTGATGAGTTTGCAAAACAATTCCGAAAATTTGGC 960 

301OKFNHANALOEFAKQFRKFG 320 

961 TATGATGGGGATCATTTATTGGCTGAATATCAGCGTGGTGTGGGTACTATTGAAGCTTCA 1020 

321 YDGDHllAEYQRGVGTIEAS 340 

1021 TTAACTACAATTAGTACGGCATTAGGTGCAGTTTCTGCTGGTGTTTCCGCTGCTGCTGTA 1080 

341 L T T I S T A L G A V S A G V S A A A V 360 

1081 GGATCTGCTGTTGGTGCACCGATTGCACTATTAGTTGCAGGTGTTACAGGATTGATCTCT 1140 

361 GSAVGAPIALLVAGVTGL IS 380 

1141 GGAATTTTAGAAGCGTCTAAACAGGCAATGTTTGAAAGTGTTGCTAACCGTTTACAAGGT 1200 

381 G 1 L E A S K Q A M F E S V A N R L Q G 400 
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Bases 1201-2400 
Amino acids 401-800 



1201 AAAATTTTAGAGTGGGAAAAGCAAAATGGCGGTCAGAACTATTTTGATAAAGGCTATGAT 1260 

401KIIEWEKQNGGQNYFDKGYO 420 

1261 TCTCGTTATGCTGCTTATTTAGCTAATAACTTAAAATTTTTGTCTGAGCTAAATAAAGAG 1320 

421SRYAAYLANNLKFL SELNKE 440 

1321 TTGGAAGCTGAACGTGTTATTGCAATCACCCAACAACGTTGGGATAATAATATTGGTGAG 1380 

441 L E A E R V I A I T Q Q R W 0 N N I G E 460 

1381 TTAGCAGGTATTACCAAATTGGGTGAACGCATTAAGAGCGGAAAAGCTTATGCAGATGCT 1440 

461 LAGITKIGERIKSGKAYADA 480 

1441 TTTGAAGATGGCAAGAAAGTTGAAGCTGGTTCCAATATTACTTTGGATGCTAAAACTGGT 1500 

481 FEDGKKVEAGSNITLDAKTG 500 

Q 1501 ATCATAGACATTAGTAATTCAAATGGGAAAAAAACGCAAGCGTTGCATTTCACTTCGCCT 1560 

:|| 501 I I 0 I S N S N G K K T Q A L H F T S P 520 

;$J 1561 TTGTTAACAGCAGGAACTGAATCACGTGAACGTTTAACTAATGGTAAATACTCTTATATT 1620 

S21 L L T A G T E S R E R L T N G K Y S Y I 540 

ill 1621 AATAAGTTAAAATTCGGACGTGTAAAAAACTGGCAAGTTACAGATGGAGAGGCTAGTTCT 1680 

-J) 541 N KLKFGRVKNWQVTDGEASS 560 

1681 AAATTAGATTTCTCTAAAGTTATTCAGCGTGTAGCCGAGACAGAAGGCACAGACGAGATT 1740 

561 K L D F S K V I Q R V A E T E G T 0 E I 580 

ill 1741 GGTCTAATAGTAAATGCAAAAGCTGGCAATGACGATATCTTTGTTGGTCAAGGTAAAATG 1800 

M 581 GIIVNAKAGNDDIFVGQGKM 600 

X 1801 AATATTGATGGTGGAGATGGACACGATCGTGTCTTCTATAGTAAAGACGGAGGATTTGGT 1860 

£ 601 NIDG GDGHDRVFYSKOGGFG 620 

1861 AATATTACTGTAGATGGTACGAGTGCAACAGAAGCAGGCAGTTATACAGTTAATCGTAAG 1920 

621 NITVDGTSATEAGSY TV^RK 640 

1921 GTTGCTCGAGGTGATATCTACCATGAAGTTGTGAAGCGTCAAGAAACCAAGGTGGGTAAA 1980 

641 VARGOIYHEVVKRQETKVGK 660 

1981 CGTACTGAAACTATCCAGTATCGTGATTATGAATTAAGAAAAGTTGGGTATGGTTATCAG 2040 

661 RTETIQYROYELRKVGYGYQ 680 

2041 TCTACCGATAATTTGAAATCAGTAGAAGAAGTAATTGGTTCTCAATTTAATGATGTATTC 2100 

681 STDNL KSVEEVIGSQFNDVF 700 

2101 AAAGGTTCTAAATTCAACGACATATTCCATAGTGGTGAAGGTGATGATTTACTCGATGGT 2160 

701 KGSKFNDIFHSGEGDDllDG 720 

2161 GGTGCTGGTGACGACCGCTTGTTTGGTGGTAAAGGCAACGATCGACTTTCTGGAGATGAA 22Z0 

721 GAGDDRlFGGKGNDRL SGD E 740 

2221 GGCGATGATTTACTCGATGGCGGTTCTGGTGATGATGTATTAAATGGTGGTGCTGGTAAT 2280 

741G00LLDGGSG00VLNGGAGN 760 

2281 GATGTCTATATCTTTCGGAAAGGTGATGGTAATGATACTTTGTACGATGGCACGGGCAAT 2340 

761 OVYIFRKGOGNOTLYDGTGN 780 

2341 GATAAATTAGCATTTGCAGATGCAAATATATCTGATATTATGATTGAACGTACCAAAGAG 2400 

781DKIAFAOANISDIMIERTKE 800 
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Bases 2401-2784 
Amino acids 801-927 



2401 GGTATTATAGTTAAACGAAATGATCATTCAGGTAGTATTAACATACCAAGATGGTACATA 2460 

801 GIIVKRNOHSGSINIPRWYI 820 

2461 ACATCAAATTTACAAAATTATCAAAGTAATAAAACAGATCATAAAATTGAGCAACTAATT 2520 

821 TSNIQNYQSNKTDHKIEQII 840 

2521 GGTAAAGATGGTAGTTATATCACTTCCGATCAAATTGATAAAATTTTGCAAGATAAGAAA 2580 

841 GKDGSYITSDQIDKILQDKK 860 

2581 GATGGTACAGTAATTACATCTCAAGAATTGAAAAAGCTTGCTGATGAGAATAAGAGCCAA 2640 

861 OG TVITSQELKKLADENKSQ 880 

2641 AAATTATCTGCTTCGGACATTGCAAGTAGCTTAAATAAGCTAGTTGGGTCAATGGCACTA 2700 

!«j 881 KLSASDIASSLNKLVGSMAL 900 

2701 TTTGGTACAGCAAATAGTGTGAGTTCTAACGCCTTACAGGCAATTACACAACCAACTCAA 2760 

Si 901 FGTANSVSSNALQPITQPTQ 920 

i[ 2761 GGAATTTTGGCTCCAAGTGTTTAG /J) NO, i 2784 

3! 921 G I L A P S V * ^ f() NQ; ^ 928. 
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Hours of Incubation 
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| not preabsorbed 




1 ATGGGTGGTGATACTTCmAATT^CTTAATTTACAAACCCmATAGTAATTTAGTT^^ 60 
1 M G G D T S L »L NLQTLN'SN LV ^^20 



61 ATGATAGATTATGCTCAACAACCTGCTCTATCTGCTCTGGTTATCCTTGCCAAATACTAT 120 
21MIDYAQQPALSALVILAKYY 40 



181 CTGAATGAAATTGAATGGATGTTGGCAGCAAAGAAATTAGAATTAAAGGTAAAGATTATA 240 

61LNEIEWMLAAKKLELKVKII 80 

241 AAACAGCCTTTAACTCGATTGTCAATGATAACACTTCCTGCTTTGGTGTGGTGTGATAAT 300 

81KQPLTRLSMITLPALVWCDN 100 

301 AAGCCCGATTTAGATCAAAATTTAAACTCTCATTTTATACTAACTAAAATTGATGGGGTG 360 

101 KP DLDQN LNSHFILTKIDGV 120 

361 GGATCTGCTGCAAAATATCTCATCTACGATTTGATTGAGAATCGTCCCATAATATTAGAT 420 

121 GSAAKYLIYDLIENR PIILD 140 

421 GCAAGTGAGTTTTCTGAAAGATATTCTGGTAAGTTAATGCTAGTAACTTCCCGTGCGTCA 480 

141 ASEFSERYSGKLMLVTSRAS 160 

^81 ATATTGGGTTCATTGGCTAAAmGATmACTTGGTTTATTCCTGCGGTAATCAAATAT 540 

ii£ i61 ILGSLAKFDFTWFIPAVIKY 180 

3541 CGTTATA 1 I I 1 I I I I GAAGTCATCGTTATTTCAGTGGTGCrACAGATTTTTGCTCTGATT 600 

,£L81 RYIFFEVIVISVVLQIFALI 200 

'H&dl ACGCCATTG 1 1 I I II CAGGTTGTGATGGATAAGGTATTGGTGCATCGTGGTTTTTCTACT 660 

~201 TPLFFQVVMDKVLVHRGFST 220 

*s "3 
jjr s 

« 661 CTGGATGTGCTAGCGATTGCCTTGTTGGTAGTAAGTTTATTTGAAGTCATTTTAAGTGGT 720 

CS221 LDVVAIALLVVSLFEVILSG 240 

'd 721 CTACGCACTTATATTTTTGCTCATACAACCTCTCGAATTGATGTAGAGCTAGGAGCACGA 780 

!n241 LRTYIFAHTTSRID VELGAR 260 

P 781 TTATTTCGTCATCrATTAGCTCrACCGCTTGCTTATTTTGAGAGTAGAAGAGTAGGCGAT 840 
i"* 261 LFRHLLALPLAYFESRRVGD 280 

841 ACAGTTGCACGTATACGTGAATTGGAACATATCCGCAATTTCTTAACTGGTCAAGCTCTCv 900 
281 TVARIRELEHIRNFITGQAL 300 

901 ACrTCAGTTTTAGATTTGGTG I 1 1 I C_ I 1 1 I ATATTCTTGTTTGTAATGTGGTATTACAGC 960 
301 TSVLDLVFSFI.FLFVMWYYS 320 

961 CCTAGTrAACACTGGTAGTTTTGGCATCATTACCAATATATGCGTTTTGGTCrGCCTTT 1020 
321 PTLTLVVLASLPIYAFW'SAF 340 

1021 ATTAGCCCAATTTTACGCACTCGAaAAATGATCAATTTGCACGCAATGCAGATAATCAA 1080 
341 ISPILRTRLNDQFARNADNQ 360 

1081 TCI I I 1 1 1 AGTGGAAAGTATTACrGCGGTTGGTACGGTAAAAGCAATGGCAGTTGAACCT 1140 
361 SFLVESITAVGTVKAMAVEP 380 

1141 CAAATGACCCGTCGCrGGGATAATCAATTAGCAGCrTATGTGGTTTCTAGTTTTCGGGTA 1200 
381 QMTRRWDNQLAAYVVSSFRV 400 

1201 GCTAAGTTGGCAATGGTTGGGCAGCAAGGAGTACAACTCATTCAAAAGATGGTTATTGTG 1260 
401 AKLAMVGQQGVQLIQKMVI V 420 



121 GGTATTTCTGCAAGTCCAGCAGACATTATGCATCAGTTTTCTGATAATACAAAAGGAGAC 180 ^ \p 
41GISASPA0IMHQFSDNTKGD 60 Aft* 



\ 



FIG 2-i 



1261 GCAACTCTATGGATTGGTGCAAAATTGGTAATTGAAGGCAAGCTATCGGTAGGTCAATTA 1320 

421 ATIWIGAKLVIEGKLSVGQL 440 



1321 ATAGCATTTAATATGCTGCCAGGTCA.GGTGGCCGCTCCTGTTATCCGCCTGGCACAGCTA ^JL380 
441 I A F N M L A G^^V AAPVIR'LA'QL ^K60 



1381 TGGCAAGATTTTCAGCAAGTAGGTATTTCAGTGGCGAGATTGGGT GAT ATTTTAAA TACT 1440 

461 WQD F QQV G I S V A R L'G 0 I L N T 480 

1441 CCAACTGAGCATTCTACATCTCGCTTAAGTTACCTGATATTAAGGGTGATATTACATTT 1500 

481 PTEHSTSRLTLPDIKGDITF 500 

1501 dAAAATGTTGATTrrCGCTACAAAATAGATGGGCATTTAATATTACAGAATTTAAATTTA 1560 

501 ENVDFRYKIDGHLILQNLNL 520 

1561 CAGATTAACGCTGGAGAGATACTAGGTATCGTAGGACGCTCTGGTTCAGGTAAATCAACA 1620 

521 QINAGEILGIVGRSGSGKST 540 

1621 TTGACAAAATTAGTACAGCGTTTATATGTACCAGAAAATGGGCGAATATTAGTTGATGGA 1680 

541 LTKLVQRLYVPENGRILVOG 560 

1681 AACGATTTGGCATTAGCTGATCCCGCITGGCTGCGTCGCCAAGTGGGTGTTGTTTTGCAG 1740 

561 NDLALA DPAWLRRQVGVVLQ 580 

1741 GAAAATGTGTTACrCAATCGTAGTATTCGAGATAATATTGCCCrAAGrGATACGGGCATG 1800 

581 ENVLLNRSIRDNIALTDTGM 600 

□301 TCATTAGAGTTTATTATCCAGGCrGCCAAGATGTCrGGGGCACATGACTTTATTATGGAA I860 

•:|P1 SLEFIIQAAKMSGAHDFIME 620 

Mi61 TTGCCTGAGGGTTATGATACGATTGTTGGAGAGCAAGGTGCAGGCrTGTCAGGTGGACAA 1920 

%6Z1 LPEGYDTIVGEQGAGLSGGQ 640 



^21 CGCCAGCGTATCGCrATTGCGCGTGCTTTAATrACCAATCCGCGTATTTTGATTTTTGAT 1980 
'&641 RQRIAIARAL ITNPRILIFD 660 

Jl981 GAAGCTACTAGTGCATTAGACTATGAGTCGGAAAGGGCTATTATGCAAAATATGCAGGCA 2040 
i-j661 EATSALOYESERAIMQNMQA 680 

;^2041 ATTTGCCAAGGTAGAACAGTGTTGATTATTGCACATCGCTTATCrACCGTAAAAATGGCA 2100 
\!. = 681 ICQGRTVLIIAHRLSTVKMA 700 

QklQl CATCGCATTATTGCAATGGACAAGGGGAAAATTGTAGAGCAAGGCACACATCAAGAATTG 2160 
}='= 701 HRIIAMDK GKIVEQGTHQEL 720 

2161 TTGCAAAAAGAAGATGGTTACrATCGTTATTTATATGATTTGCAGAATGGATAAA „ 2215 >^ i,\ A)6 ■■ I $ 
721 LQKEDGYYRYLYDLQNG* 739 ?F® /D 
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Hlya 



So 




vvkokvlv hbrgp s 
vvndkvktbIrops 

ALXTPLFP Q|V VXORVLVbIr6PS 

vvndktitbIrops 




Mbxs 
Lkta 

ApxIB 



I I L 



MbxB 
LktQ 
ApxIB 
HlyB 



MbxB 
LktB 
ApxIB 

HlyB 



MbxB 
LlttB 
ApxIB 
Hlya 



SPRLTLV IL|GSLPCS 
GSL pQl 



M G 



J33 A Q3 V s s 

s s 

A G 

BQgQ3a a g 



LASZTS 
LASIVS 



BBL|QI aUFlLXGoTTTS 
BBLDQIRB pIlIO QALTS 
RVODTVAB vHa BLOQ Z BH plLTOQALtS V 

rvodtvarvIr bldotr spIltooa its 



WE n Hl 



M l 11 1 I J 





■«1 




ORS6SQ KB&X 

QR90 sails 2 

I VGRSGS GR|3 T 
GR9GSG kBs T 




ALAOPBHLS 
ALADPRHLR 



HVLL8 BSIR 
HVLLORS IB 




AS 
AB 

arlagab|p 

arlagahdp 



59S 
594 
594 



X s blr.bg 

ISBLRBG 
ISBLRBG 



MbxB 
LktB 
ApxIB 
BlyB 



IQI IVGBQG 
tNTIVO8QO|A0 

istivgbqgIag 
ihtivobogIao 



Mbxs nri " 

Lkta 
Apxia 
HlyB 





ax a 




A R 




HI A 




AB 




RIA 




A H 




R I A 




a n 





GATS ALOl B 
B ATSALDIB 
EAtSALOTB 
B ATS ftLDTB 





sea f O HO- IfL 



DNASIS Translation Editor [11-00 C gene.dna] 

1 ATGACGAAAAAGTTTGCAGAGCTAGGTTTAATTGCATGGCTTTGGTCTAACTCTGATATG 60 
1MTKKFAELGLIAWLWSNSDM 20 



61 CATAAACATTGGACGTTGTCTTTGTTTGCGACCAATGTTATTCCGGCAATTGAGACAGGT 120 

21HKHWTLSLFATNVIPAIETG 40 

121 CAATATGTTATATTGAAAAGAGAAGATATGCCTGTAGCATATTGTAGTTGGGCTAAACTT 180 

41QYVILKREDMPVAYCSWAKL 60 

181 AGTTTAGAAAACGAGGTTAAATATATTAACGATGTTACTTCTCTTAAGTTAGATGACTGG 240 

61SLENEVKYINDVTSLKLDDW 80 



! ~?241 CAGTCAGGTGACCGAAACTGGTTTATTGACTGGATTGCTCCATTTGGCGATAGTCTTACA 
^81QSGDRNWFIDWIAPFGDSLT 



111301 CTCACAAAACACATGAGAACGTTATTTTCAGATGAATTGTTTAGAGCGATTCGTGTAGAT 
.F101 LTKHMRTLFSDELFRAIRVD 



300 
100 

360 

120 



Mlbl GGAAATTCATCGCATGGTAAGATATCTGAATTTTATGGAAAGTCTGTTGATTCAAAATTA 

ifl21 GNSSHGKISEFYGKSVD5KL 



420 

140 



421 GCCTCAAGAATATTTGCACAATATCACGAAGATTTGACGAGCAAATTGTCAACTCAGAAT 480 

CS 141 ASRIFAQYHEDLTSKLSTQN 160 

7J, ^81 AATTTTATTATATCTAAAGATAATTAA 507 

,?=, 161 NFIISKON* 169 



v 



FICM 



MbxC 
LktC 
ApxIC 
HlyC 



MTKK 

- - M N Q S Y 
HSKK 
•MO 





MbxC 
LktC 
ApxIC 
HlyC 





E N E 


V 


K 1 




eQe 


V 


K X 




SHE 


I 


K 5 




ENE 


I 


K Y 





JEGN0S . H| 
f y CTI o K E LJ 

X H . d 



T S K ^T Q N 



I I0K D0- 

| K K 




K I SB F 

k iEB p 

KISEF 



tilV Mil 



131 
133 
134 
133 



168 
167 
172 
170 



f£> WO 
SEQ ilD NO 



•tr - 



. 1 ATGTTTATACAAGCACTTAAAGAT^gnTTATTCGCTATATAACCGTTTGGCGCAATACA 60 
1 m F I Q A L K D^BF I R Y I T V r W R N T ^^20 



61 TGGGCAGTTCGAGACCAACTAACCCCTCCTAAGCGTACTAAAGAAGAACTCGCTTTTCTT 120 

21WAVRDQLTPPK RTK E E LA F L 40 

121 CCTGCACATCTAGAACTCACTGACACACCTGTATCCAGATCTTCTAAGTGGACAGCTAGA 180 

41PAHLELTDTPVSRSSKWTAR 60 

181 AtAATCATGATATTTGTCCTATTTGCTTTGCTATGGTCTTGGGTTGGACAGATTGACATT 240 

61IIMIFVLFALLWSWVGQIDI 80 

241 GTTGCTACAGCTTCAGGTAAAATTTCTTCAGGTAGCCGTAGCAAGACTATTCAATCTTTG 300 

81VATASGKISSGSRSKTIQSL 100 <T> 

301 GAAACAGCGATAGTTAAAGCAGTTTATGTACGTGATGGTCAAAATGTTCAACAAGGTGAA 360 f 

101 ETAIVKAVYVRDGQNVQQGE 120 



361 ATATTAGTAGATTTAGTGGGAATCGGTTCAGATAGTGATGTTGCTCAGTCCGAGAAAGCC 420 

121 ILVDLVGIGSDSOVAQSEKA 140 

421 GTCGAGCAGCGCAATTATCTAAGCTACGCCTTGAAGCAATTTTATCAGCATTAAATCAC 480 

141 LRAAQLSKLRLEAILSALNH 160 

0*81 CGTATTAATCCTCAGATTGATGTAGCATATGCAAAGTCTTTAAATATTTCAGAATCGGAA 540 

«fi61 RINPQIDVAYAKSLNISE.SE 180 

;2|41 ATTAATGAAGCTCAAACTTTAGCCCAAAATCAATATCAAGCATGGTTAGCACAAGATGAA 600 

^181 INEAQTLAQNQYQAWLAQDE 200 

^01 CAACTAAAATTAACCTTAAAAGGACATCAAGCAGAATTACAATCTGCrCGATCCCAAGAA 660 

s ft01 QLKLTLKGHQAELQSARSQE 220 

°661 CAAAAGTTGGTTTCAGTTGGTGCAATTGAACATCAAAAGACTGATGATTATCGGAGTCTC 720 

i=g21 QKLVSVGAIEHQKTDDYRSL 240 

! J V21 AAAGCAGAAAATTTTATATCTGAGCATGCTTATCTAGAACAAGAAAGCAAATTACrTAGC 780 

l=i 241 KAENFISEHAYLEQESKLLS 260 

Ci781 AATCAAAATGATTTACAAAGTACACGTAGTCAGATTCAAAAAATACAGGCTGCAATCATG 840 

=£61 NQNDLQSTRSQIQKIQAAIM 280 

841 CAAGCTGAACAGAACCGTATGTTATATACTCAAAATCTAAAACGTGATACATTAGAATCT v 900 

281 QAEQNRMLYTQNLKRDTLES 300 

901 TTACGCCAAACCAATGAACAGATTAATCAATATACTGGTCAAACTAATAAAGCTAAGCAG 960 

301 LRQT NEQINQYTGQTNKAKQ 320 

961 CGACAGAAATTGCrGAGTATTAAATCACCTGTTAATGGTACTATACAAGAGCrAACAGCT 1020 

321 RQKLLSIKSPVNGTIQE-LTA 340 

1021 TATACTTTAGGTGGAGTTGTACAAGCAGCACAAAAAATTATGGTTGTGGCACCTAACGAT 1080 

341 YTLGGVVQAAQKIMVVA PND 360 

1081 AATCAAGTGGAAGTAGAGGTATTAGTGCTAAATAAAGATATCGGCTTTGTAAAAGCTGGG 1140 

361 NQVEVEVLVLNKDIGFVKAG 380 

1141 CAGAATGTTATCATCAAAATCGAGAGTTTTCCTTATACACGTTATGGTTATTTAACAGGT 1200 

381 QNVIIKIESFPYTRYGYLTG 400 

1201 AAAATAAAAAGTATTAGTCATGATGCTATAGAACATCAACATTTAGGTCTAGTGTATACT 1260 

401 KIKSISH DAIEHQHLGLVYT 420 



1261 GCACTTGTTTCTCTTGATAAAAGCACATTAAATATAGATGGAGTAACAATCAACTTAACG 1320 
421 ALVSLDKSTLNIDGVTINLT 440 



1321 CCAGGAATGAATGTTACTGCTGAAAIIAAAACAGGTAAACGTCGTGTTTTGGATTATATA ^1380 
441PGMNVTA E i^^K T G K R R V'L"D' Y I ^^60 

1381 TTAAGTCCATTGCAGACAAAAGTTGATGAAAGTTTTCGAGAACGCTAA . 1428 "bE k I b ^ , .^£ r } 

461 LSPLQTKVDESFRER* 476 /p AJ0 
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Cumulative Number of 
Calves With Severe Ulcers 
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Vaccine 
Adjuvant 



10 
Week 

Number of calves with ulcers with clinical scores >+2 



Number of calves 
affected each week 
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Figure 1£" 
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Week 
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Number of calves affected weekly in 1 group of vaccinated calves and in controls. 




Cumulative proportion of ulcerated calves during the trial. Calves received as 
vaccines either saline (designated 'CTRL'), adjuvant alone (designated 'ADJ'), or the 
recombinant cytotoxin vaccine (designated 'VAC'). 
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